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MASSENSPEKTROMETRIE

MALDIHMS-Qq-TOF
Massenspektrometer:

Synapt G2-Si (Waters GmbH)
MALDI-Quelle (Matrix-Assisted
Laser Desorption/lonization)
NanolC offline Kopplung

ESHMS-Qq-TOF

Massenspektrometer:

Synapt G2-Si (Waters GmbH)
ETD-Quelle
ESI-, ionKey und nanoESI-
Quellen zur HPLC(UPLC)-

Kopplung

Orbitrap Massenspekirometer:
[TQ-Orbitrap XL ETD
QExactive

Diese Technologieplattform umfasst finf Massenspekirometer
mit unterschiedlichen lonenquellen, die nahezu das gesamte
Probenspekirum der organischen und biochemischen Anc-
lytik abdecken. Mit den schonenden lonisierungsverfahren
MALDI (Matrix-unterstitzte Laser Desorption/lonisierung) und
ESI (Elektrospray-lonisierung) kénnen die Molekulargewichte
kleiner organischer Molekile bis hin zu hochmolekularen Bi-
opolymeren (z.B. Proteine und Enzyme) mit hoher Auflésung
(>100.000) und Massengenauigkeit (< 1 ppm) bestimmt wer-
den. Erganzend bieten die vorhandenen MALDIHMS-QTOF-
(TOF =Flugzeit), ESHMS-QTOF (Q = Quadrupol), ESFOrbi-
trap- und ESl-ontrap-Tandem-Massenspekirometer aber auch
die Méglichkeit der gezielten Fragmentierung von Molekilen
(kollisioninduziert (CID) oder Elektrontransfer (ETD)). Die re-
sultierenden Massenspekiren ermdglichen die Identifizierung
,beliebiger” Substanzen in Datenbanken und die Aufklarung
neuer bzw. die Bestdtigung bekannter Strukturen (z.B. fir
Aminosduren, Lipide, Peptide und Proteine). Alle Massenspek-
trometer kdnnen zudem mit analytischer oder Nano-RP-HPLC
(oder -UPLC) gekoppelt werden, was eine umfassende Analyse
komplexer Proben gestattet. Auch kénnen Gewebeschnitte mit-
tels MALDHMS-QTOF analysiert werden (Probenvorbereitung
nach Absprache méglich). Hochkomplexe Proben kénnen
zudem mehrdimensional getrennt werden, in dem zusatzlich
eine orthogonale Flissigchromatographie (LCxLC), ein lonen-
mobilitatsspektrometer (LCxIMS) oder eine elekirophoretische
Methode verwendet werden.

SERVICELEISTUNGEN

HPLC

Bestimmung des Molekulargewichts
Probencharakterisierung mittels LC-MS

Bestatigung von Strukturen und Strukturaufklarung
Aminosdure-, Lipid-, Peptid- und Zuckeranalytik
Quantifizierung von Inhaltsstoffen mittels LC-MS/MS
und LCxLC-IMS-MS/MS

Gradienten-HPLC-Anlagen mit UV-,
DAD- und Fluoreszenzdetektor
sowie Autosampler

(System Gold 125NM®;
Beckman-Coulter GmbH)
nanoUPLC, M-class und UHPLC
(Waters GmbH)




